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INFORMAZIONI PERSONALI Luigi Cattivelli 
 

 
 

 
 
 

2. ESPERIENZA 
PROFESSIONALE   

 

3. ISTRUZIONE E 
FORMAZIONE   

 
  

1. POSIZIONE 
ATTUALE 

 

Direttore del Centro di Ricerca Genomica e Bioinformatica (da giugno 2017) 

 

Dal giugno 2009 a maggio 
2017 

Direttore Centro di ricerca per la genomica vegetale di Fiorenzuola d’Arda 

 
Il centro si occupa di genetica, genomica, biologia molecolare e fisiologia vegetale nelle 

specie agrarie, con particolare attenzione ai cereali a paglia (frumento tenero e duro, 

orzo, avene e riso), alle solanacee (melanzana, pomodoro), e ad alcune specie 

arboree (pioppo, kiwi, olivo). Il centro cura inoltre la genomica microbica ed il 

miglioramento genetico dell’orzo. 

  

Dal 2005 al giugno 2010 

 

Direttore Centro di ricerca per la cerealicoltura di Foggia  

 Il centro sviluppa ricerca nell’ambito della filiera cerealicola con particolare attenzione al 
frumento duro. 

  

Dal 1990 al 2004 

 

Ricercatore c/o Istituto sperimentale per la cerealicoltura di Fiorenzuola d’Arda 

 

Genetica dei caratteri di resistenza a stress biotici e abiotici in orzo.  
 

Dal 1998 al 2002 

 

Professore incaricato di Genetica vegetale c/o Università di Verona Facoltà di 
Biotecnologie 
 

Dal giugno 1987 al giugno 
1989 

 

Visiting scientist presso il Max Planck Institute di Colonia (Germania) 
 

 

1986 

 

 

2018 

Laurea in Scienze agrarie presso l’Università Cattolica del S Cuore 
Facoltà di Agraria (Piacenza) Voto 110/110 con lode 
 
Abilitazione Scientifica Nazionale Settore Concorsuale 07/E1 - I 
Fascia (Genetica Agraria) 
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5. ATTIVITA’ 
DIDATTICA   

Professore incaricato di Genetica Vegetale (corso di 60 ore di lezione) presso il corso di Laurea in 

Biotecnologie Agro-industriali dell’Università di Verona negli anni accademici 1997-1998 (Univ. 

Verona, Facoltà di Science, prot. n. 138, 14-11-1997), 1998-1999 (Univ. Verona, Uff. personale, 

prot. n. 10/99, 12-01-1999), 2000-2001 (Univ. Verona, Dir. risorse umane, prot. n. 1051, 06-11-

2000), 2001-2002 (Univ. Verona, verbale Consiglio di Facoltà di Scienze MM FF NN, 10-09-2001) e 

2002-2003 (Univ. Verona, Dir. risorse umane, prot. n. 4693, 13-02-2003). 

Docente di Molecular Breeding (6 ore di lezione) nell’ambito di Advance Course on Plant Breeding 

organizzato da International Centre for Advanced Mediterranean Agronomic Studies (Saragoza – 

Spagna) negli anni 1997, 2011 e 2013. 

Visiting professor presso Ben Gurion University (SedeBoker, Israele) luglio 2010: Cereal research in 

the post-genomic era (corso di 20 ore dedicato a PhD student e post doc). 

Visiting professor presso CONICET & Università di Bahia Blanca (Argentina) maggio 2014: Genetic 

and genomic applications to improve yield and quality in wheat and barley (corso di 20 ore dedicato 

a PhD student e post doc)  

LC ha acquisito l’abilitazione scientifica nazionale di PRIMA FASCIA nel settore concorsuale 07/E1 

“CHIMICA AGRARIA, GENETICA AGRARIA E PEDOLOGIA” con validità dal 25/10/2018 al 

25/10/2024 

 

4. COMPETENZE 
PERSONALI   

 LC ha una lunga esperienza nel miglioramento genetico, nella genetica e nella genomica 

dei cereali (in particolare di frumenti ed orzo). LC ha curato studi volti a:  

• caratterizzazione della biodiversità,  

• ricerca di nuove fonti di resistenza a malattie, 

• ricerca dei meccanismi fisiologici e molecolari di adattamento delle piante 

all’ambiente (inclusi i cambiamenti climatici), 

• sequenziamento dei genomi dei cereali, 

• caratterizzazione funzionale di geni e proteine (incluso genome editing), 

• miglioramento genetico assistito da marcatori molecolari. 

LC ha coordinato l’Iniziativa internazionale per il sequenziamento del genoma del frumento 

duro (Maccaferri et al., Nature Genetics, 2019) ed ha partecipato ai consorzi internazionali 

per il sequenziamento dei genomi del frumento tenero (IWGSC, Science, 2014 e 2018) e 

del farro selvatico (Avni et al., Science, 2017). 

  

Altre lingue COMPRENSIONE  PARLATO  PRODUZIONE SCRITTA  

Ascolto  Lettura  Interazione  Produzione orale   

Inglese C1 C1 C1 C1 C1 

  



   Curriculum Vitae Luigi Cattivelli 

  © Unione europea, 2002-2015 | europass.cedefop.europa.eu  Pagina 3 / 18  

 

6. COORDINAMENTO 
SCIENTIFICO   

Tra i progetti coordinati da LC si segnalano i seguenti (solo i progetti di maggior rilevanza) 

Programma nazionale di ricerca a bando: Progetto DM 18092 del 14/05/2005 presentato ai 

sensi del D.M. 593/00 ART. 12 a valere sul Fondo per le Agevolazioni alla Ricerca, ammesso 

all’agevolazione con Decreto Ministeriale del 31/10/2006 Prot.. n. 2245/Ric. (pubblicato sulla G.U. 

del 18/11/2006 – Serie Generale n. 269). “Laboratorio di GENomica per caratteri di importanza 

AGROnomica in frumento duro: identificazione di geni utili, analisi funzionale e selezione assistita 

con marcatori molecolari per lo sviluppo della filiera sementiera nazionale (AGROGEN)” Ente 

finanziatore: MIUR. Durata: 2007-2010. AGROGEN è un progetto di grandi dimensioni (oltre 11 

milioni di euro) che ha coinvolto 8 partner (tra cui 3 partner privati) e 8 sub-contraenti dedicato alla 

genomica del frumento duro. Ha previsto la realizzazione ex novo di un laboratorio di ricerca 

genomica del costo di circa 1.300.000 euro ed un percorso formativo triennale per 12 formandi nel 

settore del breeding e della genetica molecolare applicata al miglioramento genetico (cinque dei 

quali hanno conseguito il dottorato di ricerca, in parallelo all’attività formativa AGROGEN). 

Programma nazionale di ricerca ad affidamento diretto: ESPLORAzione della biodiversità 

vegetale e animale alla ricerca di alleli superiori da inserire nei programmi avanzati di miglioramento 

genetico a sostegno dell’agricoltura nazionale (ESPLORA) (DM 14658/7303/2010). Ente 

finanziatore: MiPAF. Durata: 2010-2012. ESPLORA è un progetto dedicato allo sviluppo di sistemi di 

GWAS in diverse specie coltivate, riservato, prevalentemente, alle strutture CRA. 

Programma nazionale di ricerca a bando: Durum wheat adaptation to global change: effect of 

elevated CO2 on yield and quality traits (DUCO). Ente finanziatore: Fondazioni AGER, bando 

frumento duro (convenzione tra CRA e Fondazioni AGER del 23-02-2011). Durata: 2011-2014. Il 

progetto ha realizzato una piattaforma sperimentale di Free Air CO2 Enrichment (FACE) in cui 

cultivar di grano duro rappresentative di diverse epoche di breeding sono state cresciute in 

presenza di elevata CO2 in condizioni di pieno campo per valutare l'impatto della maggiore 

concentrazione di CO2 su resa e qualità. 

Programma internazionale di ricerca a bando: Rootstock-scion INteraction in Grape: an Omics 

perspective (RINGO) (DM 1753/7303/2011). Ente finanziatore: MiPAF (Italy - Israel Cooperation in 

Agricultural Research Program 2011). Durata: 2012-2015. RINGO ha studiato l’effetto dei 

portainnesti sul profilo trascrittomico e metabolico delle bucce dell’uva (Pinot noir). 

Programma internazionale di ricerca a bando: Advanced tools for breeding BARley for Intensive 

and SusTainable Agriculture under climate change scenarios (BARISTA). Ente finanziatore: Bando 

Europeo SUSCROP-ERAnet (finanziato in Italia da MUR, DD n. 2521 del 12 dicembre 2019). 

Durata: 2019-2022. BARISTA sviluppa strumenti avanzati per il miglioramento genetico delle piante 

utilizzando l’orzo come sistema modello e come target attraverso l’applicazione di sistemi di 

modellizzazione e di predizione della performance (genomic prediction, GP, e crop simulation 

modelling, CSM) capaci di ter conto dell’impatto dei futuri scenari climatici. 

Programma nazionale di ricerca ad affidamento diretto: Biotecnologie sostenibili per 

l’agricoltura italiana (BIOTECH) (D.M. 15945/7305/2018 del 18/05/2018 e DM collegati). Ente 

finanziatore: MiPAF. Durata: 2018-2022. BIOTECH è una famiglia di 14 sotto-progetti per un valore 

totale di 6 milioni di euro dedicati allo sviluppo delle tecniche di genome editing e cisgenesi nelle 

principali specie coltivate in Italia. Il progetto coinvolge direttamente strutture CRA con alcuni 

contratti esterni verso soggetti scientifici non CREA. 
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Tra i progetti internazionali in cui LC ha svolto il ruolo di responsabile di partner si 

segnalano i seguenti (solo i progetti di maggior rilevanza) 

Programma internazionale di ricerca: Development of high throughput approaches to optimise 

the nutritional value of crops and crop-based foods (DEVELONUTRI). Progetto europeo FP6 

Contratto N. FOOD-CT-2006-036296. Ente finanziatore: EU FP6. Durata: 2007-2009. Develonutri 

ha sviluppato approcci di metabolic profiling per la caratterizzazione di alcune filiere alimentari, nel 

caso del CRA la filiera grano duro-pasta. 

Programma internazionale di ricerca: Genomics-Assisted Analysis and Exploitation of Barley 

Diversity (EXBARDIV). ERA-CAPS Plant Genomics call 2006. Ente finanziatore: ERA-CAPS 

(finanziato in Italia da MIUR attraverso fondi FIRB). Durata: 2007-2010. 

Programma internazionale di ricerca: Wheat and barley Legacy for Breeding Improvement 

(WHEALBI, Grant agreement no: 613556). Ruolo: WP leader (WP3: Phenotypic exploitation of the 

WHEALBI germplasm collection). Ente finanziatore: EU FP7. Durata: 2014-2018. Il progetto ha 

realizzato una approfondita analisi della diversità genetica mediante exome capture e 

risequenziamento di 500 accessioni di orzo (Bustos-Korts et al, The Plant Journal, 2019; Bretani et 

al., The Plant Journal 2020) e 500 accessioni di frumento (Pont et al., Nature Genetics, 2019).  
 

7. INCARICHI DI 
CARATTERE 
SCIENTIFICO   

LC è (è stato) responsabile dei seguenti incarichi scientifici 

Membro del panel di valutazione degli istituti del settore agro-alimentare del Consiglio Nazionale 

delle Ricerca (CNR), valutazione 2009 (CNR, Roma, prot. n. 3282, 15-01-2009). 

Responsabile del panel di valutazione degli istituti del settore agro-alimentare del Consiglio 

Nazionale delle Ricerca (CNR), valutazione 2015 (lettera di incarico del presidente del CNR del 30-

01-2015). 

Rappresentante italiano nel Research Committee di Wheat Initiative 

(https://www.wheatinitiative.org/member), agenzia internazionale per il coordinamento della ricerca 

sul frumento emanazione del G20 dei ministri dell’agricoltura (lettera di nomina CRA, prot. n. 

8740/4, 29-11-2011). 

Co-cordinatore del gruppo di lavoro per il coordinamento internazionale della ricerca genomica sul 

frumento duro (Expert Working Group on Durum Wheat Genomics and Breeding) 

https://www.wheatinitiative.org/durum (lettera di nomina di Wheat Initiative del 09-12-2013) 

Rappresentante del CREA presso DivSeek, organizzazione per il coordinamento mondiale della 

ricerca su genomica e biodiversità vegetale https://divseekintl.org/ (lettera di nomina del 

commissario del CREA, prot. n. 12402/2016) 

Membro dell’editorial board della rivista scientifica “Plant Science” 

http://www.journals.elsevier.com/plant-science/editorial-board  

http://www.journals.elsevier.com/plant-science/editorial-board
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Membro dell’editorial board della rivista scientifica “Journal of Cereal Science” 

http://www.journals.elsevier.com/journal-of-cereal-science/editorial-board 

Associated Editor della rivista scientifica “International Journal of Molecular Science” 

https://www.mdpi.com/journal/ijms/sectioneditors/molecular_plant_sciences 

Associated Editor della rivista scientifica “Frontiers in Plant Science” 

https://www.frontiersin.org/journals/plant-science/sections/plant-breeding#editorial-board 
 

8. DIREZIONE DI 
STRUTTURE 
SCIENTIFICHE   

Nel 2005 LC viene nominato direttore incaricato della Sezione di Foggia dell’Istituto Sperimentale 

per la Cerealicoltura con decorrenza 15-03-2005 (CRA, prot. n. 3307, 21-03-2005 e n. 3582, 24-03-

2005). A seguito dell’attuazione del piano di riorganizzazione del CRA, nel 2007 la Sezione di 

Foggia dell’ISC viene indicata come Centro di Ricerca per la Cerealicoltura e LC è nominato 

direttore incaricato del Centro di Ricerca con decorrenza agosto 2007 (delibera CRA 103/07, 02-08-

2007). Nel giugno 2009, LC assume anche l’incarico di direzione del Centro di Ricerca per la 

Genomica e Postgenomica Animale e Vegetale di Fiorenzuola d’Arda (determina CRA 479, 29-05-

2009). Entrambi gli incarichi cessano il 30 aprile 2010 quando LC, a seguito di concorso, viene 

nominato direttore del Centro di Ricerca per la Genomica e Postgenomica Animale e Vegetale di 

Fiorenzuola d’Arda. Al termine del quadriennio maggio 2010 – aprile 2014, LC viene valutato 

positivamente dal comitato di valutazione del CRA e confermato nel ruolo di direttore per un 

ulteriore quadriennio (CRA, prot. n. 19029, 18-04-2014). Nel 2017 con la nascita del CREA e la 

riorganizzazione delle strutture di ricerca, LC viene nominato direttore del Centro di ricerca 

Genomica e Bioinformatica di Fiorenzuola d’Arda per un periodo di 4 anni (Decreto del Presidente 

del CREA n.4 30/05/2017). 

 

Attività presso il Centro di Cerealicoltura di Foggia 

All’inizio del 2005 LC ha assunto l’incarico di direzione della Sezione di Foggia dell’Istituto 

Sperimentale per la Cerealicoltura. Nei successivi 5 anni la struttura di Foggia è stata 

profondamente trasformata in termini scientifici, organizzativi ed amministrativi per far fronte ad una 

serie di eventi straordinari tra cui: l’acquisizione di un grande progetto per la genomica del frumento 

duro (AGROGEN) dotato di oltre 1.300.000 euro per investimenti strutturali ed un programma di 

formazione del valore di circa 1.000.000 euro, l’inserimento in ruolo di circa 20 unità di personale 

tecnico e scientifico e la trasformazione della struttura da sezione periferica a centro di ricerca. 

L’ampliamento del numero dei ricercatori ha consentito di sviluppare nuove tematiche di ricerca e di 

organizzare il Centro su una base multidisciplinare tipica di un “centro di filiera” ove diversi approcci 

scientifici sono applicati in modo coordinato allo studio della filiera cerealicola: i) agronomia e fertilità 

del suolo con utilizzo di tecniche di agricoltura di precisione; ii) agrotecnica e attività sementiera; iii) 

miglioramento genetico del frumento anche con l’uso di marcatori molecolari; iv) tecnologia della 

trasformazione (dalla semola alla pasta); v) genetica molecolare del frumento duro con la 

costruzione di un nuovo laboratorio basato sull’uso esteso di marcatori molecolari e lo sviluppo di 

risorse genetiche idonee; vi) metabolomica, con la messa a punto di analisi target per specifici 

composti con strumentazione HPLC e non target (metabolic profiling) su GC-MS; vii) biochimica 

con lo sviluppo di ricerche volte alla comprensione del metabolismo cellulare nella risposta a stress 

abiotico. 

http://www.journals.elsevier.com/journal-of-cereal-science/editorial-board
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Attività presso il Centro di Genomica di Fiorenzuola d’Arda 

L’attività svolta dal Centro è interamente riconducibile alla missione data (genomica, bioinformatica, 

genetica e fisiologia vegetale). Il Centro gioca tutta la sua capacità di ricerca su un know how 

genetico e genomico (in senso lato). Questo fatto ha reso la comunità scientifica del Centro una 

entità scientificamente omogenea, un fatto che consente di generare una “massa critica” capace di 

sviluppare idee e ricerche originali che poi trovano la necessaria multidisciplinarità tramite 

l’interazione con altri gruppi di ricerca nazionali o internazionali. Questa scelta di fondo rende il 

Centro di Fiorenzuola, un “centro tematico” nettamente diverso da un tipico centro di filiera come, 

ad esempio, quello della Cerealicoltura descritto in precedenza.  

Con la direzione di LC, il Centro ha consolidato la sua posizione nel settore della genomica 

vegetale partecipando a numerosi progetti di sequenziamento dei genomi (frumento tenero, 

frumento duro, farro, carciofo, melanzana) e rafforzando le interazioni internazionali attraverso la 

partecipazione a network di coordinamento scientifico anche indipendentemente da specifici 

finanziamenti e l’ospitalità di circa 15 di PhD student stranieri nell’arco di 10 anni. Il Centro ha 

acquisito nuove strumentazioni tra cui uno dei primi sequenziatoti Illumina (2010) che è stato di 

stimolo per lo sviluppo delle competenze genomiche e bioinformatiche e per l’attivazione di 

collaborazioni con altri centri CRA/Crea. Dal 2010 ad oggi sono stati organizzati oltre 100 seminari 

con ospiti esterni e dal 2017 ogni anno viene organizzato il GB annual meeting, un vero convegno 

interno che rappresenta un momento istituzionalizzato di confronto tra i ricercatori del Centro. 

Nel corso degli anni la direzione del Centro ha investito costantemente sulla promozione 

dell’eccellenza scientifica ed i risultati sono evidenti. Il Centro si caratterizza per l’elevata qualità 

delle pubblicazioni con diversi lavori su riviste scientifiche di riferimento (due lavori su Science uno 

nel 2017 ed uno nel 2018, due lavori su Nature Genetics nel 2019, cinque lavori su riviste con 

IF>10 nel 2020). Negli ultimi 4 anni l’impact factor medio dei migliori 10 lavori è costantemente >8 e 

oltre il 60% delle pubblicazioni è su riviste con impact factor >3.  

Dal punto di vista applicativo il centro sviluppa metodi e protocolli analitici per la tracciabilità lungo le 

filiere e la sicurezza alimentare basati sul DNA, ed applica le conoscenze genomiche al 

miglioramento genetico di alcune specie cerealicole ed orticole. In particolare, l’orzo ha assunto il 

ruolo di specie modello per dimostrare come un’avanzata conoscenza genetica e genomica ha un 

reale impatto sul sistema agricolo. La quota di mercato in Italia delle varietà di orzo selezionate 

presso il Centro in partnership con ditte private è >25%, le varietà del Centro sono inoltre diffuse 

anche nei mercati di Spagna, Grecia e Francia. 
 

9. DATI 
BIBLIOMETRICI   

Luigi Cattivelli ORCID ID: 0000-0002-6067-4600. La banca dati Scopus censisce >210 lavori di LC 

per un totale di >11.500 citazioni ed un h-index pari a 51. Google Scholar riporta >16.500 citazioni 

per LC ed un h-index pari a 62 (dati rilevati il 20/06/2021, selfcitations incluse). 

LC è stato inserito tra il 2% degli autori più citati al mondo, sotto-disciplina Plant Biology & Botany, 

secondo lo studio di Ioannidis et al, PLoS Biology 2020. 

10. BREVETTI e 
PRIVATIVE   

LC è co-titolare del brevetto italiano “Peptidi aventi effetto protettivo nei confronti dell’attività 
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infiammatoria del peptide 31-43 dell’a-gliadina nella malattia celiaca” (No. RM2011A000487 del 19 

Settembre 2011) e del corrispondente brevetto internazionale “Peptides having protective effect 

towards the inflammatory activity of peptide 31-43 of a-gliadin in celiac disease” (USA n. domanda 

14/345,937; Pto n. PCT/IT2012/000287). 

LC è co-costitutore delle seguenti varietà iscritte al registro nazionale delle varietà: Azzurro e Atlante 

(orzo), Genziana e Stella d’Oro (avena). Atlante e Azzurro sono coperti d brevetti UIMB, Stella d’Oro 

è coperta da privativa vegetale CPVO. 
 

11. PUBBLICAZIONI 
SCIENTIFICHE   

 

Pubblicazioni 
su riviste 

internazionali 
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➢ Grossi M, Giorni E, Rizza F, Stanca A M, Cattivelli L, 1998. Wild and cultivated barleys show differences 

in the expression pattern of a cold-regulated gene family under different light and temperature 

conditions. Plant Molecular Biology, 38: 1061-1069. 
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Molecular Biology, 41: 233-243. 
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genotypes. Molecular and General Genetics, 263: 194-200. 
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